Deteccidn basada en
pangenomica de cepas del
clado C-l de Clostridium

difficile

PROPUESTA DE VALOR

Deteccion especifica y sensible de cepas de C.
difficile pertenecientes al clado C-1, las cuales son
altamente divergentes y por ende dificiles o
imposibles detectar con los métodos diagndésticos
gue se comercializan en la actualidad.

Tecnologia disponible para ser licenciada a nivel
nacional e internacional

CONTEXTO DEL PROYECTO DESCRIPCION PRINCIPALES VENTAJAS
Existe una gran variedad de métodos A través de andlisis pangenoémicos se La deteccion de cepas del clado
molepqla}res para deteptar la baqteria identificaron fragmentos de secuencias de C-I de C.difficile incrementa el
C. difficile y sus toxinas mediante ADN que solamente estan presentes en rango de deteccion de este
gPCR. Sin embargo, recientemente las cepas del Clado C-I de C. difficile. Con patégeno emergente, a la vez
se han  descrito nue\ias base en estas secuencias se disefiaron que disminuye el sub registro de
genenelasplEEes Glls EslaeEll 10 oligonucleétidos que fueron exitosamente i
meétodos diagnosticos tradicionales. valgil dados para Iaq deteccién. especifica Uik el IaLs tres dgfe.nom,o espIeC|es
La técnica de identificacion ble. e oat ey y nuevas. La moditicacion a los
presentada brinda una solucion de sergl €, de este gru'go (T'Crzo 1ano por protgcolos usuales solamente
facil implementacion a este problema. GFCR B AR AR £ Ees implica el uso de uno o dos pares
humanas. de oligonucléotidos adicionales.
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